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中国人类遗传资源平台
资源利用研究目的声明

适用于每个研究计划提交各自的研究目的声明。

请完整填写本表。 必要时可用附加表单。
日期：        年     月     日
一、请列出您需要的资源
	资源名称
	资源描述

	
	

	
	

	
	

	
	

	
	


二、以下哪一个最能描述您的研究目的：

· 进行功能方面的研究 
· 作为阳性或阴性对照 
· 寻找SNP、基因分型、单体型分析
· 基因组片段测序 
· 全基因组测序
· 识别新的基因 
· 表征基因和突变 
· 研究基因表达 
· 研究分子的系统发生 
· 确定多态性或单体型的传递模式 
· 进行蛋白质组学研究  
· 其他（请注明）                                                   
三、请对您将利用这些样本所做研究进行更明确地描述。如果您将来要用这些样本开展与该研究不同的其他研究，您必须另外提交声明。
	

	

	

	

	

	

	

	


四、请用一两句话对您的研究目的做简要描述。

	

	

	

	


五、如果需要，请提供有关计划再次分发的信息。
· 所有共享的用途必须跟二次使用相关规定一致。
· 这些样本将仅在我的实验室内使用。
· 这些样本将与参与同一个研究的一个以上的研究者共享。
· 这些样本将与多研究目的使用的其他多个研究者共享。
· 这些样本将作为多用户核心设备的一部分共享。
· 这些样本将被用来作为生物标准进行等分或制备衍生物。
· 这些样本将被作为其他安排的一部分而共享。请注明
六、联系信息

请提供资源样本使用第一负责的科学家的联系信息。
姓名：                 
单位：                                                     
电话：                                   传真：                  
e-mail：                                  签名：                  
请与中国人类遗传资源平台联系
地址：北京市海淀区大慧寺12号 中国人类遗传资源平台项目管理办公室，100081
电话：010-62179059（传真），010-62176870
e-mail：nicgr@egene.org.cn
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